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DOUBLE FORMATION1996-1997 : DESS d’Informatique en Biologie. Institut Pasteur, Paris.1995-1996 : Post-doctorat. Leiden, Pays-bas.1991-1995 : Doctorat de Génétique et Biologie Moléculaire, Université Paris VII.1990-1991 : DEA de Biologie du Vieillissement, Université Paris VII.1989-1990 : Maîtrise de Génétique et Biologie Moléculaire, Université Paris XI-Orsay.1985 : Bac F7 bis Sciences et Technologie de Laboratoire, Lycée Pierre et Marie Curie, Versailles.
EXPERIENCES PROFESSIONNELLES DANS LE DOMAINE DE LA RECHERCHE2002-2011: Statutaire ingénieur de recherche IR1 CNRS comme superviseur de la plate-forme bioinformatique de l’équipe Genexpress de génomique fonctionnelle et biologie systémique pour la santé (CNRS FRE3375) dirigée par le Dr Charles Auffray. J’assure la direction de l’équipe bioinformatique et assure un rôle d’interface entre les aspects expérimentaux et informatiques du laboratoire. Je fais office de chef de projet, aussi bien au niveau du laboratoire que dans des collaborations nationales et internationales. Notamment :- Biologie systémiqueCette activité s’inscrit dans le cadre des projets du réseau SYSTEMOSCOPE (http://www.systemoscope.net/) de biologie systémique intégrative qui concerne la physiologie musculaire en relation avec les maladies pulmonaires et cardiaques (collaboration avec les Prs Christophe PISON et Valdur SAKS, Laboratoire de Bioénergétique Fondamentale et Appliquée, Inserm U884, Grenoble). Cette activité a précédé la mise en place de cahier des charges, de suivi et d’orientation du travail dans des projets à l interface de la physique, de la biologie et de l'informatique dans le cadre de projets européens : IMI U-BIOPRED (Unbiased BIOmarkers in PREDiction of respiratory disease outcomes http://www.ubiopred.european-lung-foundation.org/) sur l’asthme sévère et FP7 MeDALL (Mechanisms of the Development of ALLergy , http://medall-fp7.eu/) sur les mécanismes d'initiation de l'allergie de la petite enfance aux jeunes adulte. Par ailleurs, je participe à la mise en place d’un prototype expérimental de biophysique visant à appliquer la théorie de la relativité d’échelle à plusieurs problématiques biologique en collaboration avec le Dr Laurent NOTTALE (LUTH-UMR 8102, Observatoire de Paris-Meudon). Notamment l'application de la relativité d'échelle en biologie à l'analyse du chimiotactisme, des maladies pulmonaires et cardiaques, ainsi qu’une réflexion sur le cerveau.- Génomique fonctionnelle de l’hématopoïèse et des leucémies (Chine)En collaboration avec les équipes du Professeur Zhu Chen, Institut d’Hématologie, Shanghai, Chine, dans le cadre du pôle sino-français en génomique et sciences du vivant. Ce projet vise à établir le profil d'expression des gènes dans les cellules souches et progénitrices du système hématopoïétique, afin d'identifier ceux qui y sont exprimés préférentiellement ou spécifiquement. La caractérisation fonctionnelle de ces gènes a contribué à la compréhension des mécanismes de l'hématopoïèse, ainsi qu’à la mise en évidence d’un processus impliquant la contribution des sels d’arsenic (utilisés en médecine chinoise traditionnelle) pour le traitement des leucémies.- Consortium H-Invitational (Japon)Coordinateur: Professeur Takashi Gojobori, Integrated Database Group, Biological Information Research Center, National Institute of Advanced Industrial Science and Technology, Tokyo, Japon. Ce projet a pour but de constituer une base internationale d’annotations intégrées du génome, du transcriptome, du protéome et des pathlogies humaines. Je suis membre du réseau international de collaboration scientifique du Consortium qui comprend les programmes:Human Full-length cDNA Annotation Invitational (H-Invitational): Etablir un jeu unique de transcrits humains issus de collections de clones d’ADNc de haute qualité. Développer une approche supervisée standardisée d’annotation génomique et fonctionnelle (http://www.h-invitational.jp/).Human-Anatomical Gene Expression Library (H-ANGEL) : Produire et intégrer des données issues du transcriptome humain normal collectées sur 7 plates-formes de génomique fonctionnelle différentes et incluant 40 tissus distincts (http://www.jbirc.aist.go.jp/hinv/h-angel/).Human-Disease-Edition Invitational (H-Invitational DE) : Développer des méthodologies intégratives de traitement et d’exploitation de données publiques pour l’exploration de pathologies humaines.- Résistance des tumeurs colorectales à la chimiothérapieEn collaboration avec l’Institut de Biotechnologie et Pharmacologie (CNRS UMR 5094, Montpellier), le Centre Régional de Lutte contre le Cancer (CRLC, Montpellier), Aventis (Vitry s/Seine).Ce projet a identifié les gènes ayant un rôle effecteur dans l’émergence de la résistance à un agent anti-tumoral, la camptothécine ou Irinotecan, dans les cancers colorectaux. Nous avons démontré que des différences intrinsèques de l’expression de certains gènes sont à l’origine du processus de chimiorésistance spontanée chez les 50 % des patients ne répondant pas au traitement. Le profil génomique spécifique ainsi défini permet d’envisager un diagnostic de pré-traitement chimio-thérapeutique.1997-2002: CDD 5 ans CNRS/Synthélabo/Rhône-Poulenc comme bio-informaticien dans l’équipe Genexpress de l’Unité de Génétique Moléculaire et Biologie du Développement (CNRS UPR420/ERS1984/FRE2376, Villejuif) dirigée par le Dr Charles Auffray : Développement de la base de connaissances IMAGE de Genexpress au niveau de la bioinformatique et de la génomique computationnelle. Le travail de l’équipe que je dirigeais a consisté à intégrer des résultats de l’exploration des transcriptomes musculaire, cérébraux, colorectaux, humains et animaux obtenus par hybridation différentielle de réseaux d’ADNc avec les données de séquence et de cartographie d’ADN. Ceci pour constituer une ressource interrogeable pour la génomique fonctionnelle de la physiologie et de la pathologie disponible sur un serveur dédié ( http://annotimg.vjf.cnrs.fr/). Cette ressource est ensuite utilisée pour mettre en évidence des cibles thérapeutique. Notamment :- Exploration fonctionnelle de protéines impliquées dans le fonctionnement du système musculaireCaractérisation de gènes exprimés différentiellement dans les muscles de patients atteints de dystrophie musculaire; caractérisation du profil d’expression de 2.000 gènes dans différents tissus et dans les cellules satellites musculaires humaines au cours du vieillissement et de la différenciation; caractérisation fonctionnelle des nouvelles protéines musculaires ainsi mises en évidence.- Exploration fonctionnelle de protéines impliquées dans le fonctionnement du système nerveuxMise en évidence et examen approfondi des gènes dont l’expression est spécifique ou restreinte au système nerveux par l’étude de 10.000 gènes à l’aide de la technologie des macro-réseaux d’ADNc. Caractérisation d’un gène exprimé spécifiquement dans les oligodendrocytes, et de groupes de quelques dizaines de gènes dont l’expression est modulée au cours de l’apoptose neuronale. Ceci dans un modèle animal de l’amyotrophie latérale sclérosante en partenariat avec la société Rhône-Poulenc-Aventis et dans un modèle animal de l’ischémie cérébrale en partenariat avec la société Synthélabo-Sanofi.- Génomique fonctionnelle animaleDans le domaine de la génomique fonctionnelle animale, nous avons participé à l’exploration du répertoire de gènes bovins dont l’expression est régulée en partenariat avec des équipes de l’INRA pour la recherche d’indicateurs de la qualité des viandes, la compréhension de la différenciation et du fonctionnement du tissu mammaire des ruminants laitiers et l’étude de la tremblante naturelle ovine.1997-1997: Séjour expérimental de 3 mois à l’Institut Pasteur dans le service informatique dirigé par Laurent Bloch, en collaboration avec l’Institut de Recherche en Informatique et Systèmes Aléatoires (IRISA) :- Mise à disposition sur le réseau Internet d’un serveur SAMBA (Systolic Accelerator for Molecular Biological Applications : Blast, Smith and Waterman, développement d’interfaces en HTML et CGI en PERL).1995-1996: Séjour post-doctoral, Department of Genetic Radiation, Laboratoire du Professeur Leon Mullenders, Université de Leiden, Pays-Bas :- Etude de la réparation préférentielle des lésions UV dans les maladies humaines de la réparation de l’ADN1991-1995: Thèse de doctorat dans le Laboratoire de Génétique Moléculaire (CNRS UPR42, Villejuif) dirigé par le Pr Alain Sarasin :- Etude de la réparation des lésions UV dans les maladies humaines de la réparation de l’ADN.- Recherches des gènes humains impliqués dans la trichothiodystrophie et le xeroderma- Test biochimique pour l’industrie pharmaceutique.1990-1991: Stage de DEA, Inserm U129, ICGM, Paris sous la direction du Pr Axel Khan.- Etude du transcrit des anti-oncogènes au cours du vieillissement cutané.ORGANISATION DE COLLOQUE- Membre du Comité local d’organisation des conférences inaugurales du Consortium International SYSTEMOSCOPE organisées à Paris, France (18-21 juin 2003).- Membre du Comité d’organisation des Conférences TRANSCRIPTOME 2000 et TRANSCRIPTOME 2005 “From Functional Genomics to Systems Biology” organisées par le Consortium IMAGE à l’Institut Pasteur, Paris, France (6-9 novembre 2000) et Shangai, Chine (10-15 novembre 2005). Responsable chargée des relations avec les intervenants et financiers ainsi que de la mise en place des sessions satellites (10 novembre 2000).- Organisation d’un congrès de DEA.ANIMATION SCIENTIFIQUE- Encadrement d’étudiants en DESS et école d’ingénieur en informatique.- Tuteur dans la formation d’informatique en biologie enseigné à l’institut Pasteur de Paris.- Encadrement d’étudiants en thèse.- Encadrement technologique d’étudiants en BTS de biotechnologie.- Evaluation de publications.PARTONARIATS, VALORISATION et TRANSFERT DE TECHNOLOGIE- Conception et mise en place d’une structure d’ingénierie de projets proposant à des partenaires académiques (CNRS, Inserm, INRA), associatifs (AFM, Ligue Nationale Contre le Cancer) et industriels (Aventis) des expertises et solutions technologiques adaptées à leurs programmes en génomique fonctionnelle. Conception de projets, établissement des cahiers des charges et des budgets prévisionnels, développement des procédures adaptées.- Établissement de cahiers des charges et budgets prévisionnels, pour la mise en place de projets dans le cadre de partenariats.- Passage d’un prototype expérimental a un produit fini avec la société d informatique Logilab.
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