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Présentation

Je suis responsable du Service Informatique et Bio-informatique de la FR2424 de la Station Biologique de Roscoff (SBR) (depuis février 2016) et responsable scientifique de la plateforme ABiMS (Analysis and Bioinformatic for Marine Science)- IFB.
Ce service est composé de 18 personnes (11 IR, 4 IE, 2 AI, 1T dont 7 personnes en CDD en octobre 2025).Mon activité de responsable répond à la double mission de Pilotage stratégique de la plateforme de bioinformatique et supervision de l’informatique de centre, en interface avec les utilisateurs internes et externes à la SBR.
Je suis responsable du travail des deux AI, du T et de l'IE en charge de l’environnement informatique (1800 points réseaux, 35 serveurs, 600 postes de travail, etc.) de la SBR. Je m’assure de la continuité et de la qualité de service et recherche les financements auprès des tutelles et des financeurs institutionnels.
Je pilote une plateforme de bio-informatique proposant une offre complète de services : calcul scientifique, analyse de données, ingénierie logicielle, gestion de données, formation. La plateforme ABiMS (Analysis and Bioinformatics for Marine Science) s'inscrit dans les infrastructures nationales IFB (Institut Français de Bioinformatique) et le pôle mer ODATIS de l'infrastructure DATA TERRA. ABiMS est porteuse ou impliquée dans plusieurs projets d'envergure nationale (BYTE-Sea (PEPR ATLASEA), MUDIS4LS (PIA), AO-EMBRC (PIA), FUTURE-OBS (PPR)) et 5 ANR. J’encadre une équipe d’ingénieurs et je leur donne leurs orientations.
En tant que bio-analyste, j'encadre et je réalise des projets de recherche d'analyse bio-informatique de données scientifiques en collaboration avec des équipes de la Station Biologique de Roscoff mais également avec d’autres équipes françaises et étrangères. Ce travail est valorisé par des publications régulières en tant que co-auteur et plusieurs communications (orales ou posters).
J’assure une veille technologique dans le domaine de la bio-informatique (logiciels, méthodes) et de la génomique (analyses haut débit). J'organise ou participe chaque année à plusieurs actions de formation à l'échelle nationale, régionale ou locale.
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