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Présentation

Chercheur à l'ANSES, ma théamtique d'intérêt initiale était la prédiction des motifs ADN d'intérêt biologique (sites de fixation de facteurs de transcription ou motifs KOPS chez les bactéries, origines de réplications de la levure, etc...). Je travaille actuellement à l'analyse de données de séquençage haut débit, principalement en lien avec les bactéries et virus, et récemment sur la thématique de détection des OGM, les pangénomes et la définition d'espèce.
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