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Présentation

Le picophytoplancton comprend les plus petits eucaryotes photosynthétiques qui sont à la base de nombreux écosystèmes marins. Avec des cellules de diamètre inférieur à 2 μm, une organisation cellulaire simple et des génomes haploïdes compacts, ces picoalgues sont des organismes modèles idéaux pour étudier les signatures génomiques des adaptations et des interactions. La plupart des communautés naturelles de picophytoplancton sont les hôtes de virus, dont les prasinovirus, de très grands virus à ADN qui font partie de la famille des virus géants. Mon équipe contribue à la mise en place de ressources biologiques et génomiques de nombreuses picoalgues de la lignée verte (classe des Mamiellophyceae) ainsi que leurs virus, principalement de la Méditerranée, mais également dans le monde entier via nos collaborations. Mes projets de recherche reposent sur des approches de biologie intégrative en combinant des analyses expérimentales et bioinformatiques pour répondre à deux types de problématiques:(1) celle de l'origine et l'évolution de la diversité génétique de ces systèmes biologiques, et sa relation avec les facteurs biotiques et abiotiques.(2) celle des interactions phytoplancton – virus, à la fois sur de longues périodes évolutives par l’analyse des génomes de microalgue - prasinovirus phylogénétiquement divergents, et sur de courtes échelles évolutives en utilisant des approches d’évolution expérimentale.
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