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Présentation

Mon parcours scientifique s’est construit autour d’un intérêt marqué pour l’évolution des populations et leur adaptation à leur environnement. J’ai commencé par explorer ces questions dans le cadre passionnant des relations hôte-parasite. Durant ma thèse, j’ai développé des compétences en écologie évolutive et en épidémiologie, et utilisé des approches d’infections in vitro et de biologie moléculaire pour comprendre l’effet de la résistance de l’hôte et de la compétition sur les traits d’histoire de vie d’un parasite (Phytophthora infestans) de la pomme de terre. Lors de mon ATER, j’ai développé des compétences à l’échelle du génome en recherchant les traces de sélection dans différentes souches géographiques d’un même parasite (Schistosoma mansoni). J’ai à la fois réalisé les expériences au laboratoire (infections, biologie moléculaire) et je me suis formée à l’analyse bioinformatique pour analyser mes données issues du reséquençage de génomes (recherche de SNPs et CNVs, génomique des populations). Depuis 2013, je travaille sur la régulation de la localisation des sites de recombinaison méiotique en utilisant des approches de génomique (ex : ChIP-seq). J’ai alors pris en charge le développement de la bioinformatique dans l’équipe. Dans mes projets, j’ai exploré différents aspects du rôle de PRDM9, une protéine capable de diriger la machinerie de recombinaison à ses sites de fixation. Son rôle dans l’évolution des cartes de recombinaison et donc des génomes est intrigant, d’autant plus qu’elle aurait été perdue partiellement ou totalement plusieurs fois au cours de l’évolution chez les Métazoaires. Jusqu’à récemment, mes recherches étaient centrées sur le modèle souris mais depuis 1-2 ans, je participe à deux projets impliquant des espèces de poisson et j’aspire à explorer la recombinaison méiotique chez des espèces non modèles. Par ailleurs, j’ai initié un projet sur la recombinaison méiotique dans les éléments transposables afin de comprendre comment est contrôlé le risque de recombinaison ectopique et donc de réarrangement génomique.En dehors des activités de recherche, je veille à diffuser et à encourager les bonnes pratiques d’analyse et de stockage des données. Après avoir initié la démarche dans mon équipe, je coordonne une commission au sein de mon institut créée pour promouvoir une science plus ouverte et reproductible (FAIR). Je suis également la responsable scientifique du service commun de bioinformatique nouvellement mis en place (septembre 2021).
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