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Présentation

Nous étudions comment la dynamique de la chromatine régit le destin et la prolifération des cellules souches par le biais de :
a) le contrôle de l’accessibilité des caractéristiques génomiques clés telles que les promoteurs de gènes, les corps de gènes ou les enhancers, notamment par le positionnement des nucléosomes.
b) le repliement en 3D de la chromatine qui joue un rôle clé dans la régulation de la transcription, de la réplication et de la réparation de l’ADN, ce qui implique un regroupement en 3D ou des hubs et des boucles d’ADN entre des éléments fonctionnels distincts.
c) la régulation des ARN non codants (ARNnc) par des cofacteurs spécifiques tels que les ARN hélicases.
d) la démarcation épigénétique par les barrières chromatiniennes et les modifications histoniques couplées à la transcription – les histones méthyltransférases de H3K36 (dNSD/Mes-4, dSet2/Hypb, etc.), qui participent à la régulation des oncogènes en fonction du positionnement des nucléosomes et des plaques tournantes de la chromatine.
À cette fin, nous utilisons la biochimie, la génétique moléculaire, la biologie cellulaire combinée à la biologie computationnelle des données de séquençage à haut débit pour aborder les aspects clés de l’organisation de la chromatine.
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