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Présentation

À l’Institut Français de Bioinformatique (IFB), je coordonne les activités visant à favoriser l’adoption et la mise en pratique des principes de la Science Ouverte au sein des communautés de recherche en sciences de la vie et de la santé. Je pilote les activités de développement logiciel de l’équipe IFB-core dans le cadre de l’action « Outils logiciels » et propose des solutions techniques permettant l’intégration des principes FAIR dans l’offre de services de l’IFB. J’assure également des actions de sensibilisation, de formation et d’accompagnement de projets pour développer une véritable culture de la Science Ouverte. Mon activité s’inscrit dans les enjeux liés à la gestion et à l’intégration de données hétérogènes, à leur interopérabilité, à leur soumission dans les banques publiques internationales et à la protection des données personnelles et de santé. J’apporte une expertise technique et un rôle de conseil dans les projets stratégiques de l’IFB, tout en maintenant une veille technologique active.
En parallèle, j’encadre et anime une équipe de développement logiciel, en assurant la coordination des activités, le suivi des compétences et la mise en place de conditions de travail favorables. J’anime la thématique de la science ouverte dans les projets de développement et contribue au développement professionnel des agents, en lien avec les objectifs stratégiques de l’IFB.
Enfin, je participe aux réseaux nationaux et internationaux de la science ouverte, notamment en tant que co-animateur du groupe de travail Science Ouverte du réseau métier national MERIT (CNRS) et en contribuant au dialogue avec les dépôts de données nationaux (Recherche Data Gouv) et internationaux (ENA). Je représente également l’IFB au sein d’ELIXIR, l’infrastructure européenne de bioinformatique, en tant que membre du nœud français.
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